SEQUENCE LISTING 



<110> weimer, Thomas 

<120> PROCESS FOR FINDING OLIGONUCLEOTIDE SEQUENCES 
FOR NUCLEIC ACID AMPLIFICATION METHODS 

<130> 06478.1454-00 

<140> 09/833,675 

<141> 2001-04-13 

<160> 9 

<170> Patentin version 3.1 



<210> 1 

<211> 27 

<212> DNA 

<213> Red Sea Bream iridovirus 
<220> 

<221> mi s cofeature 

<222> (1). .(27) 

<223> n=inosine 

<400> 1 

ggtncanggt ctangagacn ncccggg 27 



<210> 2 

<211> 18 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 2 

actccaccat agatcact 18 



<210> 3 

<211> 22 

<212> DNA 

<213> homo sapiens 

<220> 

<221> misc_feature 

<222> CD . . C22) 

<223> n=inosine 

<400> 3 

ctanccatgg cnttagtatg ag 

<210> 4 

<211> 21 

<212> DNA 

<213> homo sapiens 

<220> 

<2 2 1> mi s c_f eat u r e 

<222> C1)..C21) 

<223> n=inosine 

<400> 4 

agcaccctnt caggcagtac c 

<210> 5 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Helianthus tuberosus 
<220> 



<221> mi sc_f eature 
<222> (1) . . (20) 
<223> n=inosine 
<400> 5 

tgggtcncga aagnccttgt 

<210> 6 
<211> 25 
<212> DNA 

<213> Drosophila melanogaster 
<220> 

<221> misc_feature 
<222> (1)..(25) 
<223> n=inosine 
<400> 6 

gctcatgntg cacgnnctnc gagac 

<210> 7 
<211> 20 
<212> DNA 

<213> Cyprinella galactura 
<220> 

<221> mis cofeature 
<222> (1) . . (20) 
<223> n=inosine 
<400> 7 

catagntcac tcccctgtga 



<210> 8 
<211> 25 
<212> DNA 

<213> Bovine viral diarrhea vi 
<220> 

<221> tnisc_feature 
<222> (1)..(25) 
<223> n=inosine 
<400> 8 

aaagngncta gccatgncnt tagta 



<210> 9 
<211> 31 
<212> DNA 

<213> Helianthus tuberosus 
<220> 

<221> tnisc.feature 
<222> (1)..(31) 
<223> n=inosine 
<400> 9 

gtacctgggt cncgaaagnc cttgtggtac t 



